· EJERCICIOS DE FAMILIAS DE PROTEÍNAS 

Las siguientes secuencias:

>HvCPI-3

ATGGCCCGCCGCAGCGGCTGCTCCGTCGGCGCCGCGCTCCTCGCCCTCGCCGCCCTCCTCGCCGCCTCGGCCGTCCCCGGGGCCGCCGGGTTCCACCTCGGCGGCGACGAGAGCGGCCTCGTGCGGGGCATGCTCGCCGCCGTCCGCGAGCGGGCCGAGGCCGAGGACGCCGCGCGCTTCGCCGTCGCTGAGCACAACAGGAAGCAGGGTTCTGCATTGGAGTTTACACGGGTTGTGGACGCGAAAAGGCAAGTGGTTGCTGGGACCTTGCACAACCTGATGGTGGAGGTAGTGGATTCTGGAAAGAAAAGTATGTACAAGGCAAAGGTATGGGTGAAGCCGTGGCAAAATTTCAAGGCGGTTGTCGAGTTCCGTCATGCCGGGGACTTCCAGTCTGAGTCTTCCGTTGCTTCTGATGGTAGCACTGGGCAAGCTATCCTCAAGCTGTCCCTTCAAACCGACATGGCACCCAAGATGCACAGCAACGATAACACTGGACTTTCTGTTGACTCGTCCTCTTCTCAGGCACACAAGGCGTGA
>CPK

MAFMRSSSSSVALALLPLLVAAAFFIPSTASSASHTLDHGLDGEALLMLGRFHGWMAAHG

RSYPTVEEKLRRFEVYRSNMEFIEAANRDSRMSYSLGETPFTDLTHDEFMAMYSSNDDSS

EWEEATVITTRAGPVHEGTAAVEEPPRRTNLNVTAVLPPSVDWRAKGVVTPAKNQGATCF

SCWAFTSVATMESAQAISTGGSPPVLSEQQLVDCSTLHHGCGRGWMDDAFKWVIMNGGIT

TEAAYPYTGKAGNCQTGKPVAVRLRSYKKVTPPGNEAGLKEAVAQQPVAVSFDYSDPCFQ

HYIGGVYNAGCSRSGVYIKGACKTAQNHAMALVGYGTKPDGTKYWIGKNSWTAKWGDKGF

IYLLRDSPPLGLCGLAKLPVYPII
1. Enviarlas a los diferentes servidores de predicción de motivos en proteínas (Prosite, Pfam, Interpro). Comparar los resultados obtenidos.
2. En el servidor Pfam, encontrar el número de secuencias de estas familias presentes en Arabidopsis thaliana y en Oryza sativa. Obtener las secuencias de las proteínas de Arabidopsis en formato fasta de la primera familia.

3. Buscar las secuencias de la misma familia en el genoma de arabidopsis. 

4. Alinear las secuencias obtenidas con CLUSTALW y MUSCLE. Comparar los resultados. 
